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L utilisation de I'intelligence artificielle (deep learning) pour résoudre le probléme du repliement
des protéines a permis de faire un pas de géant dans la prédiction de la structure des protéines.
Dans cet Interlab, je vais présenter briévement le fonctionnement d’AlphaFold 2 et 3, et donner
quelques exemples de leur application. J'évoquerai également le design de novo de peptides se
liant a des régions spécifiques d’une protéine. Ces peptides peuvent servir comme marqueurs ou a

des fins thérapeutiques.




